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e Chrysomelidae es una de las familias mas

_ Identificacion morfologica
diversas dentro del orden Coleoptera.
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e |dentificar y clasificar este grupo
representa un desafio significativo.

e La informacion disponible sobre estos
escarabajos en regiones tropicales como
es Ecuador, aun es limitada.
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¢ Hipotetizamos que los clados de
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Localidad extraidas amplificadas  secuenciadas
(PCR) (positivas)
Colecta y procesamiento de especimenes PNRS 75 56 50
SKIS 76 68 66
— PNS 76 58 57
sew ACMT 50 37 37
‘N - Total 277 219 210
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# . Resolucion filogenetica

¢ Colecta de especimenes por dos dias en
transectos de 100m x 2m en senderos
parcialmente intervenidos.

Identificacion taxonomica y analisis moleculares
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Filogenia y delimitacion de especies

e Aunque los datos de la ultima localidad aun estan en proceso, los resultados preliminares muestran
una perspectiva solida sobre la relacion filogenética entre especies de diferentes localidades.

{ BOLD }

| BOLD } e La digitalizacion del material permitira la creacion de un catalogo digital como herramienta clave
N . para documentar la diversidad de Chrysomelidae en el sur de Ecuador.
ML eLa implementacion de la primera libreria de cddigos de barras genéticos para el sur de Ecuador
i A fortalecera el conocimiento taxondmico y la identificacion de especies, sobretodo en la zona
R austral.
g - e .. eLa incorporacion de nuevos especimenes a las colecciones del Museo de Zoologia de la Universidad
Depuracion de datos Procesos estadisticos Resolucion filogenética

del Azuay contribuira a la conservacion y estudio futuro de estos escarabajos.
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