
• Aunque los datos de la úl�ma localidad aún están en proceso, los resultados preliminares muestran 
   una perspec�va sólida sobre la relación filogené�ca entre especies de diferentes localidades.

• La digitalización del material permi�rá la creación de un catálogo digital como herramienta clave 
   para documentar la diversidad de Chrysomelidae en el sur de Ecuador.

•La implementación de la primera librería de códigos de barras gené�cos para el sur de Ecuador
  fortalecerá el conocimiento taxonómico y la iden�ficación de especies, sobretodo en la zona
  austral.

•La incorporación de nuevos especímenes a las colecciones del Museo de Zoología de la Universidad 
  del Azuay contribuirá a la conservación y estudio futuro de estos escarabajos.
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Introducción Resultados preliminares

 • Chrysomelidae es una de las familias mas 
   diversas dentro del orden Coleoptera.

• Iden�ficar y clasificar este grupo 
   representa un desa�o significa�vo.

• La información disponible sobre estos 
   escarabajos en regiones tropicales como 
   es Ecuador, aún es limitada.

 

• Nuestro obje�vo es el elaborar un 
   catálogo de la biodiversidad de 
   escarabajos de las hojas a nivel molecular.
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• Colecta de especímenes por dos días en
    transectos de 100m x 2m en senderos
    parcialmente intervenidos.
 

• Hipote�zamos que los clados de 
  Chrysomelidae están restringidos a áreas 
  geográficas específicas con flujo génico 
  limitado. 

• Se han procesado 4/5 localidades de las
   cuales PNS es la localidad con mayor 
   diversidad y abundancia de escarabajos
   de las hojas (7 subfamilias, 246 individuos).
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